BLAST-keresés multidoménes fehérjével

A következő fejérjedoménekkel rendelkezik

Matrix-protein, kapszid, cink-ujj fehérje, aszpartát-proteáz, reverz-transzkriptázok, RNáz, integrázok

Szűkítettünk a ref.  seq-el
Fajok amelyekbe a szekvencia  a legjobban megegyezik:

Human immunodeficiency virus

Simian immunodeficiency virus

Simian immunodeficiency virus SIV-mnd

Feline immunodeficiency virus

Equine infectious anemia virus…
A gag-pol a  hypothetical protein bacterium feherjével mutat a legnagyobb megegyezést

A leginkabb megegyező domének és enzimek: ribonukleáz h es transzpozáz.
A humán fehérjékkel hasonlatos domének: Zn-ujj

Növényekkel hasonlatos domének: Zn-ujj, reverz transzkriptáz, endonukleáz

A következő növényfajokban: Oryza sativa. Sorghum bicolor, Zea mays, Vitis vinifera, Populus trichocarpa, Arabidopsis thaliana
Hasonlóság expresszált DNS szekvenciákkal, amelyek homológok a gag-pol génnel:
Nicotiana tabacum, Culex quinquefasciatus, Mus musculus Bos taurus Rattus norvegicu), Homo sapiens, Gallus gallus, Macaca fascicularis ,Sus scrofa
