A következő fehérjedoménekkel rendelkezik:
PKS_KS –beta-ketoacil szintetáz, fabD –malonil-CoA- acetil carrier protein transzaciláz, PKS_ER –Enoilreduktáz, entF –enterobaktin szintetáz F alegység

Szűkítettünk a ref.  seq-el

Fajok amelyekbe a szekvencia  a legjobban megegyezik:Homo sapiens

Pan troglodytes

Macaca mulatta

Mus musculus

Rattus norvegicus

Equus caballus

Bos taurus

Sus scrofa

Canis lupus familiaris

Monodelpuhis domestica.... 

A fehérje  a  WcbR, Béta-ketoacil-szintetáz szerű protein, protein all1649, 6-dezoxieritronolid-B szintetáz, oxidoreduktáz feherjékkel mutat a legnagyobb megegyezést
A leginkabb megegyező domének:  PKS_SK (betaketoacil szintetáz) és a PKS_ER (enoil reduktáz) doménekkel..

Hasonlóság expresszált DNS szekvenciákkal, amelyek homológok a fatty acid sintetéz enzim  génnel:
Homo sapiens, Mus musculus, Bos taurus szervezetekből.
